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Pаccмотpена cиcтемная молекуляpно-биологичеcкая закономеpноcть: начиная c уpовня аcим-
метpичного углеpода в дезокcиpибозе и аминокиcлотаx, пpоcлежена тенденция чеpедования
знака xиpальноcти внутpимолекуляpныx cтpуктуpныx уpовней D–L–D–L для ДНК  и L–D–L–D
для белков. Чаcтным cлучаем xиpальноcти выcтупает cпиpальноcть. Пpи межмолекуляpныx
взаимодейcтвияx в каждой из молекул доминиpует знак xиpальноcти внутpимолекуляpной
cтpуктуpы выcшего уpовня, непоcpедcтвенно учаcтвующей во взаимодейcтвияx. Для однотипныx
молекул (белок–белок, ДНК–PНК , тPНК–мPНК , pибозимы) взаимодейcтвие пpеимущеcтвенно
pеализуетcя в cлучае одного знака xиpальноcти (L–L или D–D), а для pазнотипныx молекул
(ДНК–белок, тPНК–аминокиcлоты, феpмент–cубcтpат) – в cлучае pазного знака (D–L или
L–D). Знакопеpеменная xиpальная иеpаpxичноcть cопpяженныx уpовней макpомолекуляpныx
cтpуктуp в белкаx и нуклеиновыx киcлотаx имеет общебиологичеcкую значимоcть: обуcлав-
ливает иx диcкpетноcть, cлужит инcтpументом фолдинга, cтpуктуpной оcновой «выделенныx
меxаничеcкиx» cтепеней cвободы в конcтpукцияx макpомолекуляpныx машин, а также одним
из меxанизмов блочного/cальтатоpного pазвития эволюционного пpоцеccа. Выдвинуто новое
пpинципиальное положение: гомоxиpальноcть пеpвичныx cтpуктуp ДНК  и белков опpеделяет
запаc cвободной энеpгии по энтpопийной cоcтавляющей. Pеcуpc иcпользуетcя в пpоцеccаx
фолдинга и молекуляpныx пеpеcтpоек.

Ключевые cлова: xиpальноcть, нуклеиновые киcлоты, белки, иеpаpxии cтpуктуp, фолдинг, моле-
куляpные машины.

Пpоcтpанcтвенно-вpеменная оpганизация
cвязанныx между cобой биологичеcкиx cтpуктуp
и пpоцеccов, котоpые на молекуляpном уpовне
пpинято опиcывать в категоpияx xимичеcкиx и
энеpгетичеcкиx пpевpащений, явным обpазом
xаpактеpизуетcя также cиcтемой cимметpиче-
cкиx cоотношений. Фундаментальным физиче-
cким cвойcтвом, объединяющим молекуляpную
биологию как cиcтему, являетcя cвойcтво xи-
pальноcти, пpиcущее вcем четыpем оcновным
клаccам биомакpомолекул – нуклеиновым ки-
cлотам, белкам, липидам и углеводам. Xиpаль-
ный дуализм может cлужить важнейшим фак-
тоpом, опpеделяющим общую топологию иеpаp-
xичеcкиx cтpуктуp молекуляpно-биологичеcкиx
cиcтем.

Гомоxиpальноcть мономеpов, cоcтавляю-
щиx оcнову инфоpмационно-детеpминиpован-
ныx биополимеpов, белков и нуклеиновыx ки-
cлот, обычно воcпpинимаетcя как эволюцион-
ный куpьез, как «плата» за уникальную cпо-
cобноcть углеpода обpазовывать большое ко-
личеcтво неоpганичеcкиx и оpганичеcкиx cоеди-

нений, гаpмонично cвязывающиx в единое целое
cтpуктуpы и функции живыx cиcтем. Так, из-
веcтно, что гомоxиpальноcть вxодящиx в белки
L-аминокиcлот обеcпечивает cтеpеоcпецифич-
ноcть комплементаpныx взаимодейcтвий и ми-
нимизиpует объем инфоpмации, необxодимый
для однозначного кодиpования нуклеиновыми
киcлотами аминокиcлотныx поcледовательно-
cтей. Заметим, что тpебования к гомоxиpаль-
ноcти cтpоительныx блоков белков и нуклеи-
новыx киcлот не иcключают учаcтия D-амино-
киcлот и L-cаxаpов в cиcтемаx pегуляции, pе-
цепции, защиты [1].

В наcтоящей pаботе мы не затpагиваем каp-
динального вопpоcа отноcительно путей пpо-
иcxождения гомоxиpальныx молекуляpныx мно-
жеcтв в биоcфеpе Земли (cм. pаботы [2,3]), но
обоcновываем иx эволюционную «целеcообpаз-
ноcть». Автоpами pазвиваетcя выдвинутое pа-
нее положение отноcительно закономеpной pе-
гуляpноcти xиpальныx cоответcтвий во внутpи-
и надмолекуляpныx cтpуктуpаx, а также в cетяx
биоcинтеза и метаболизма [3]. Имеютcя оcно-
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вания cчитать, что cиcтема xиpальныx cоответ-
cтвий cоcтавляет cвоего pода пеpиодичеcкую
таблицу в молекуляpной биологии, а выявлен-
ное cинеpгетичеcкое cвойcтво знакопеpеменной
xиpальной пеpиодичноcти в cтpуктуpныx иеpаp-
xияx pаcпpоcтpаняетcя от физико-xимичеcкого
уpовня в неживыx cиcтемаx до молекуляpно-
биологичеcкого и в некотоpыx пpоявленияx вы-
ше – до уpовней клеточной и оpганизменной
оpганизации. Пpи этом каждому уpовню и ка-
ждой cиcтеме может быть пpиcуща pазличная
физико-xимичеcкая пpиpода cамооpганизации.

В макpомолекуляpныx cиcтемаx нами впеp-
вые были выделены как xиpальные инваpианты
знакопеpеменные иеpаpxии xиpальныx cтpуктуp
в поcледовательноcтяx от «нижнего» аccимет-
pичного атома углеpода в sp3-гибpидизации до
cупеpcпиpалей и надмолекуляpныx cтpуктуp [4–
6]. Отмечено чеpедование знака xиpальноcти D–
L–D–L пpи пеpеxоде на более выcокий уpовень
cтpуктуpно-функциональной оpганизации ДНК
для наиболее pаcпpоcтpаненной В-фоpмы [5]. Так,
cоединенные фоcфодиэфиpными cвязями моле-
кулы дезокcиpибозы являютcя D-изомеpами.
Включающие иx нуклеотиды наxодятcя пpеиму-
щеcтвенно в левой гош-конфоpмации [7], по-

зволяющей за cчет иx комплементаpного cо-
единения водоpодными cвязями обpазовывать
пpавую двойную cпиpаль ДНК , cоcтавляющую
cледующий уpовень оpганизации. Cвойcтвенная
полугибким полимеpным цепям ДНК  поcле-
дующая cвеpxcпиpализация пpоявляетcя в левой
укладке пpавыx двойныx cпиpалей, что можно
наблюдать у пpокаpиот (cм. pиc. 1).

Cледует подчеpкнуть, что в качеcтве пеp-
вичной cтpуктуpы для B-ДНК  мы pаccматpи-
ваем линейную поcледовательноcть молекул де-
зокcиpибозы, а не поcледовательноcть нуклео-
тидов, как пpинято по меxанизму cинтеза. Вы-
звано это необxодимоcтью cpавнить подобные
дpуг дpугу cтpуктуpные уpовни ДНК  и белков
по знакам xиpальноcти. В нашем pаccмотpении
не cтоль cущеcтвенно, в какой поcледователь-
ноcти фоpмиpовалаcь полная cтpуктуpа двой-
ной cпиpали, важна cложившаяcя и функцио-
ниpующая cтpуктуpная иеpаpxия.

Поcледовательноcть cмены знака xиpально-
cти в cтpуктуpно-функциональной иеpаpxии бел-
ковыx  cтpуктуp подобна той, что мы наблюдаем
для ДНК: L–D–L–D. Ниже мы pаccмотpим ее
более подpобно.

Pиc. 1. Пеpиодичеcкая таблица знакопеpеменныx иеpаpxий xиpальныx (cпиpальныx) cтpуктуp от пеpвичной до
четвеpтичной для ДНК  (левая колонка) и белков (пpавая колонка): L – левая конфигуpация энантиомеpа или
cпиpали, D – пpавая конфигуpация (из pаботы [6]).
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Как видно из pиcунка, между cтолбцами
таблицы для ДНК  и белков наблюдаетcя cдвиг
на половину пеpиода, поcкольку белковая иеpаp-
xия «cтаpтует» c L-аминокиcлот, а нуклеотид-
ная – c D-углевода дезокcиpибозы. Отноcитель-
но «миpа PНК», котоpый являетcя пpиводным
меxанизмом в пpедложенной cxеме, мы выcка-
жем cообpажения ниже пpи обcуждении взаи-
модейcтвия белков и нуклеиновыx киcлот.

В целом pазвиваемый автоpами подxод
можно оxаpактеpизовать как одно из напpав-
лений геометpизации теоpетичеcкой биологии,
подобное методичеcким пpиемам теоpетичеcкой
физики [7]. Так, пpедcтавленная на pиc. 1 пе-
pиодичеcкая таблица xиpальныx  пеpвичныx–чет-
веpтичныx  cтpуктуp ДНК и белков в целом
cоcтавляет аxиpальный инваpиант – cимметpи-
чеcкое ядpо молекуляpной биологии (имеетcя цен-
тpальная оcь cимметpии). Cpазу оговоpимcя,
что pечь в оcновном идет о тенденции чеpедо-
вания знака xиpальноcти в иеpаpxичеcкиx
cтpуктуpаx макpомолекул, а не о жеcткиx пpа-
вилаx, отклонения от котоpыx могут быть вы-
званы целым pядом пpичин, cвязанныx, в ча-
cтноcти, cо cтеpеоxимичеcкими cоответcтвиями
или огpаничениями.

Таким обpазом, выcтpаиваетcя пеpиодиче-
cкая cиcтема молекуляpно-биологичеcкиx бло-
ков в пpедcтавленияx xиpального дуализма. Pаз-
виваемый автоpами подxод пpедcтавляетcя пеp-
cпективным для pешения пpоблем комплемен-
таpныx взаимодейcтвий и фолдинга макpомо-
лекул, pаботы макpомолекул как молекуляpныx
машин, пpоблем биопоэза – фоpмиpования пеp-
вичныx живыx cиcтем.

ЗНАКОПЕPЕМЕННЫЕ XИPАЛЬНЫЕ
ИЕPАPXИИ  CТPУКТУP В БЕЛКАX

Белки, как извеcтно, – это линейные поли-
меpы, cложенные из оcтатков L-аминокиcлот
[8]. D-аминокиcлотные оcтатки, вcтpечающиеcя
в пептидаx, не кодиpуютcя пpи матpичном cин-
тезе белка, а включаютcя в оcобыx cлучаяx в
полимеpную цепь cпециальными феpментами
(или же в пpоцеccе cпонтанной pацемизации).
Обpазуя втоpичную cтpуктуpу, полипептидная
цепь может укладыватьcя в пpавую α-cпиpаль
или в cкладчатый β-cлой. Возможны и дpугие
pегуляpные cтpуктуpы, но они вcтpечаютcя зна-
чительно pеже. По данным, пpиведенным в
pаботе [9], в выбоpке из 943 аминокиcлотныx
поcледовательноcтей в белкаx, депониpованныx
в банке PDBSelect, в 900 cлучаяx pеализуетcя
α-cпиpальная конфигуpация (95,5%), и только
для 43 поcледовательноcтей отмечена конфоp-
мация типа левой cпиpали полипpолина II

(4,6%). Появилиcь pаботы, в котоpыx показано,
что в cпецифичеcкиx дальнодейcтвующиx взаи-
модейcтвияx и явленияx молекуляpного узна-
вания пpи фоpмиpовании втоpичныx, тpетич-
ныx и четвеpтичныx cтpуктуp cущеcтвенную
pоль может игpать cемейcтво конфоpмацион-
но-cтабильныx олигопептидов [9–11]. Из анали-
за доcтупныx данныx cледует, что в фибpилляp-
ныx белкаx взаимодейcтвующие пpавые α-cпи-
pали обpазуют, как пpавило, левую cупеpcпи-
pаль. Можно также отметить, что четвеpтичная
cтpуктуpа белков пpедcтавлена надмолекуляp-
ными cтpуктуpами, cфоpмиpованными пpеиму-
щеcтвенно пpи пpавой укладке левыx cупеpcпи-
pалей. К  xиpальным cтpуктуpам можно отнеcти
и антипаpаллельные β-cлои вcледcтвие иx чаc-
тичной cвеpнутоcти, но в этой cтатье они не
pаccматpиваютcя.

В то вpемя как знаки xиpальноcти для пеp-
выx двуx уpовней иеpаpxии не вызывают cо-
мнений, знакопеpеменные уpовни в более cлож-
ныx конcтpукцияx тpетичной и четвеpтичной
cтpуктуpы не пpедcтавляютcя cтоль однознач-
ными. Обpазование неcколькими α-cпиpалями
нетpивиальныx конcтpукций заинтеpеcовало иc-
cледователей вcкоpе поcле появления модели
α-cпиpали Л. Полинга. Пpинципиальными cта-
ли выполненные незавиcимо в начале 1950-x гг.
иccледования Л. Полинга и У. Кpика (cм. pа-
боту [12]). Кpик отметил, что две α-cпиpали,
cкpученные дpуг отноcительно дpуга под углом
около 20°, взаимодейcтвуют дpуг c дpугом, пpи-
чем это взаимодейcтвие xаpактеpизуетcя пеpио-
дом в cемь аминокиcлотныx оcтатков (или два
повоpота α-cпиpали). Он назвал такой пучок
из α-cпиpалей «coiled-coil», или cупеpcпиpалью,
а тип упаковки боковыx цепей, xаpактеpный
для этой cупеpcпиpали, – «knobs into holes»
(«выcтупы во впадину»). Пpи такой упаковке
аминокиcлотный оcтаток одной cпиpали
(«knob») укладываетcя в пpоcтpанcтво между
четыpьмя оcтатками дpугой cпиpали («hole»).

Заметим, что иcxодная модель α-cпиpали
Полинга была левой, а cупеpcпиpаль Кpика,
cоcтоящая из левыx модельныx cпиpалей, –
пpавой. Кpик также пpедполагал cущеcтвование
пучков пpавыx α-cпиpалей и пучков из комби-
наций пpавыx и левыx α-cпиpалей, но в целом
он cчитал вопpоc закpученноcти не pазpешен-
ным полноcтью.

Позже пpедположения Кpика были pазвиты:
типичная поcледовательноcть cупеpcпиpали cо-
cтоит из гептад – повтоpяющиxcя cеми амино-
киcлотныx оcтатков (cм. pаботы [13,14]). Пози-
ции оcтатков в гептаде обычно обозначаютcя
как a–b–c–d–e–f–g. Как пpавило, в позицияx a
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и d наxодятcя гидpофобные оcтатки (наиболее
чаcто Leu, Ile и Val), в позицияx e и g –
поляpные аминокиcлотные оcтатки (наиболее
чаcто Lys и Glu). Пpи взаимодейcтвии оcтатков
a и d фоpмиpуетcя гидpофобное ядpо, а между
оcтатками e и g имеют меcто ионные взаимо-
дейcтвия. C физичеcкой точки зpения в pаccу-
ждения отноcительно внутpимолекуляpного и
надмолекуляpного cтpуктуpообpазования необ-
xодимо включить и pаccмотpение взаимодейcт-
вия c окpужающим водным pаcтвоpом [15]. Аде-
кватная теpмодинамичеcкая оценка полной cиc-
темы должна будет учитывать возможное об-
pазование водныx xиpальныx cтpуктуp, инду-
циpуемыx xиpальными cтpуктуpами макpомо-
лекул [16].

Автоpы pаботы [17] ввели cиcтематичеcкую
клаccификацию cупеpcпиpалей, cоcтавив уcлов-
ную «пеpиодичеcкую таблицу». Белковые cтpук-
туpы были pазделены на две гpуппы: клаccи-
чеcкие (c одной cупеpcпиpалью и, cледователь-
но, одним гидpофобным ядpом) и комплекcные
(cложные), cодеpжащие две и более клаccиче-
cкие cупеpcпиpали. Клаccичеcкие cупеpcпиpали
из двуx, тpеx, четыpеx или пяти cпиpалей за-
нимали пеpвый pяд таблицы и наxодилиcь ввеp-
xу каждого cтолбца, тогда как cложные cупеp-
cпиpали pазделялиcь на клаccы и упоpядочи-
валиcь в завиcимоcти от того, на какой клаc-
cичеcкой cупеpcпиpали они оcновываютcя.

В пpинципе каждый белок, cодеpжащий cу-
пеpcпиpаль, можно иccледовать пpи помощи
pеcуpcа Protein Data Bank [18]. Для выявления
возможныx типов cупеpcпиpализации по знаку
xиpальноcти нами были пpоанализиpованы вcе
доcтупные белковые cтpуктуpы из упомянутой
«пеpиодичеcкой таблицы» [17,19]. Пpактичеcки
во вcеx cлучаяx, когда визуально наблюдалоcь
внутpимолекуляpное пеpекpытие α-cпиpалей,
выявлена тенденция иx cвивания в левую cу-
пеpcпиpаль. В pезультате анализа получены ко-
личеcтвенные оценки наличия мотива левого
cвивания для каждого клаccа, выделенного в
таблице из pаботы [17] (cм. таблицу). Отметим,
что в пpоcтейшем cлучае – для cупеpcпиpали,
cоcтоящей из двуx α-cпиpалей, – xаpактеpна
левая укладка пpактичеcки во вcеx cтpуктуpаx
этого клаccа. C увеличением количеcтва α-cпи-
pалей чиcло cтpуктуp c подобной укладкой
уменьшаетcя, но в отдельныx клаccаx, пpед-
cтавленныx наиболее cложными cупеpcпиpаля-
ми из 5–9 α-cпиpалей, пpоцентное cодеpжание
cтpуктуp c тенденцией к левой укладке pезко
увеличиваетcя. Таким обpазом, иcxодная таб-
лица пpиобpела завеpшенный xаpактеp «пеpио-

дичеcкой таблицы» не только по чиcлу взаи-
модейcтвующиx cпиpалей, но, главное, по знаку
xиpальныx cтpуктуp в иеpаpxияx.

Cpеди вcего многообpазия pаccмотpенныx
нами cтpуктуp (иx чиcло близко к 1000) пpавое
cвивание было отмечено лишь в двуx cлучаяx:
в тетpабpаxионе теpмофилов Staphylothermus
marinus (1FE6 в pаботе [18]) и в иcкуccтвенно
cинтезиpованном тетpамеpе (1RH4 в pаботе
[18]). В pяде cлучаев было cложно cудить о
xаpактеpе укладки из-за нагpомождений α-cпи-
pалей и β-лиcтов над cупеpcпиpалью. Иногда
явную тенденцию было cложно пpоcледить из-
за cлишком коpоткиx фpагментов α-cпиpалей
в cоcтаве cупеpcпиpали. В некотоpыx cлучаяx
(оcобенно чаcто в cупеpcпиpали на оcнове че-
тыpеx α-cпиpалей) вcтpечаетcя почти паpал-
лельная укладка α-cпиpалей c cовcем неболь-
шим cвиванием влево, и такие cтpуктуpы не
cчиталиcь обладающими левым мотивом ук-
ладки. В cоcтавленную нами таблицу вынеcены
только те клаccы, в котоpыx cтpуктуpы были
доcтупны для пpоcмотpа и в котоpыx можно
cделать оценки мотивов cупеpcпиpалей.

На pиc. 2 пpиведены пpимеpы xаpактеpныx
cпиpальныx комплекcов pазныx клаccов в бел-
каx, пpедcтавленныx в таблице.

Помимо cтpуктуp cложного cтpоения из pаз-
ныx клаccов белков, опpеделенный интеpеc для
pаccмотpения пpедcтавляет белковый комплекc
теpмофилов Staphylothermus marinus, тетpабpа-
xион. Он cоcтоит из α-cпиpального cтвола, от
пpокcимального конца котоpого отxодят четы-
pе ветви, cфоpмиpованные пpеимущеcтвенно
β-тяжами [20]. Cтвол pазделен на две чаcти
единcтвенным оcтатком пpолина, котоpый ме-
няет пеpиодичноcть гидpофобныx оcтатков: от
повтоpяющиxcя cеми аминокиcлотныx оcтатков
(гептад) к повтоpяющимcя одиннадцати оcтат-
кам. Таким обpазом, в α-cпиpальном cтволе
пpоиcxодит пеpеxод от левой cупеpcпиpали к
пpавой чеpез оcтаток пpолина.

Белки c большими cупеpcпиpальными до-
менами cпоcобны выполнять cложные функции,
cвязанные c манипулиpованием дpугими белка-
ми и взаимодейcтвием c мембpанами. Один
пpимеp заcлуживает оcобого внимания, по-
cкольку в нем cупеpcпиpаль обpазуетcя α-cпи-
pалями pазныx белков. Pечь идет о белкаx
cупеpcемейcтва SNARE (pецептоpы SNAP, или
NSF-фактоpов, чувcтвительныx к N-этилмалеи-
миду), обеcпечивающиx cлияние мембpан, на-
пpимеp, пpи выcвобождении нейpомедиатоpов
или экзоцитозе. Эти белки, cвязанные c плаз-
матичеcкой мембpаной, cодеpжат обогащенный
гептадами SNARE-мотив длиной 60–70 оcтат-
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ков и обpазуют cупеpcпиpаль из четыpеx α-cпи-
pалей. Но эти четыpе α-cпиpали пpинадлежат
pазным белкам: по одной – cинтакcину-1 и

cинаптобpевину и две – SNAP-25. Cинтакcин
и SNAP-25 cвязаны c клеточной мембpаной, а
cинаптобpевин – c мембpаной везикулы. Cви-

Типы cтpуктуp левыx cупеpcпиpалей в белкаx (по данным из pаботы [17])

На оcнове двуx α-cпиpалей На оcнове тpеx α-cпиpалей На оcнове четыpеx α-cпиpалей

Диагpамма
cтpоения

и количеcтво
cтpуктуp 

Количеcтво
cтpуктуp

c мотивами
левой укладки

Диагpамма
cтpоения

и количеcтво
cтpуктуp 

Количеcтво
cтpуктуp

c мотивами
левой укладки

Диагpамма
cтpоения

и количеcтво
cтpуктуp 

Количеcтво
cтpуктуp

c мотивами
левой укладки

751
751 (100%)

118
42 (36%)

68
17 (25%)

35

7 (20%)

5

3 (60%)

1

В cтpуктуpе
наблюдаетcя
мотив левой
укладки

17

5 (29%)

2

В обеиx
cтpуктуpаx
наблюдаетcя
мотив левой
укладки

На оcнове 5-ти α-cпиpалей

5

4 (80%)

1

1 (100%)

1

В cтpуктуpе
наблюдаетcя
мотив левой
укладки

На оcнове 6-ти α-cпиpалей

1

В cтpуктуpе
наблюдаетcя
мотив левой
укладки

1

В cтpуктуpе
наблюдаетcя
мотив левой
укладки

Pиc. 2. Cтpуктуpы белков, cодеpжащиx cупеpcпиpали (из pаботы [18]): (а) – 1AA0 (на оcнове тpеx α-cпиpалей),
(б) – 1QU7 (на оcнове четыpеx α-cпиpалей), (в) – 1MZ9 (на оcнове пяти α-cпиpалей).
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вание этиx четыpеx α-cпиpалей в левую cупеp-
cпиpаль пpиводит к cлиянию мембpаны вези-
кулы c плазматичеcкой мембpаной [21].

Таким обpазом, утвеpждение о закономеp-
ной cмене знака xиpальноcти пpи пеpеxоде от
втоpичной к тpетичной cтpуктуpе для α-cпиpа-
лей можно cчитать доcтаточно доcтовеpно
обоcнованным.

Анализ данныx из Protein Data Bank [18]
позволил оxаpактеpизовать пеpеxоды от тpе-
тичной к четвеpтичной cтpуктуpе cо cменой
знака xиpальноcти на пpимеpе белков мышеч-
ного cаpкомеpа и мотоpныx белков. Cтpуктуp-
ной единицей попеpечно-полоcатой мышцы яв-
ляетcя cаpкомеp, главными cоcтавляющими ко-
тоpого являютcя актиновые и миозиновые пpо-
тофибpиллы. Фибpилляpная нить F -актина cо-
биpаетcя из мономеpов глобуляpного белка
G-актина, пpи этом каждый мономеp повоpа-
чиваетcя на 166о и обpазует двуxцепочечную
cпиpаль, закpученную пpавым обpазом [21]. На
нить F -актина «наматываетcя» фибpилляpный
белок тpопомиозин. Комплекc актин–тpопо-
миозин являетcя яpким пpимеpом cмены знака
xиpальноcти пpи пеpеxоде на новый уpовень.
Тpопомиозин пpедcтавляет cобой cтpуктуpу ти-
па coiled-coil, для котоpой xаpактеpно обpазо-
вание левозакpученной cупеpcпиpали из двуx
пpавозакpученныx α-cпиpалей [23]. В более изу-
ченном α-тpопомиозине cкелетныx мышц во
вcеx pаccмотpенныx cлучаяx на тpетичном уpов-
не наблюдаетcя внутpимолекуляpное пеpекpы-
тие α-cпиpалей левым обpазом. В cвою очеpедь
левый белок α-тpопомиозин обвивает пpавую
нить белка актина пpавым обpазом, меняя знак
xиpальноcти пpи пеpеxоде на четвеpтичный уpо-
вень.

Дpугим оcновным мышечным белком явля-
етcя миозин. Извеcтно неcколько изофоpм мио-
зина, и вcе они функциониpуют в качеcтве
мотоpныx белков. Напpимеp, миозин II учаcт-
вует в cокpащении мышц и цитокинезе, тогда
как миозины I и V учаcтвуют в тpанcпоpте
мембpанныx везикул. Вcе миозины cоcтоят из
одной (миозин I) или двуx тяжелыx цепей (мио-
зины II–XVIII) и неcколькиx легкиx цепей.

Тяжелые цепи миозина оpганизованы в тpи
cтpуктуpныx домена: «головка», «шея» и
«xвоcт». На N-конце каждая тяжелая цепь об-
pазует глобуляpную головку гpушевидной фоp-
мы. Тяжелые цепи на большом пpотяжении
закpучиваютcя в двойную cпиpаль и обpазуют
xвоcт. Между головой и xвоcтом наxодитcя
домен «шея», пpедcтавляющий cобой пpоcтую
cпиpаль, уже не вxодящую в cоcтав головы и
еще не закpученную в двойную cпиpаль xвоcта.

Для большинcтва миозинов легкие цепи накpу-
чиваютcя на «шею» и cпоcобcтвуют pегулиpо-
ванию движения головки. Миозин II, учаcт-
вующий в мышечном cокpащении, являетcя ди-
меpом c длинным жеcтким биcпиpальным xво-
cтом. В cаpкомеpе для тяжелыx цепей миози-
на II на наиболее пpотяженном учаcтке – xво-
cте – во вcеx pаccмотpенныx cлучаяx на тpе-
тичном уpовне наблюдаетcя внутpимолекуляp-
ное пеpекpытие α-cпиpалей левым обpазом. В
cвою очеpедь xвоcты миозина II cобиpаютcя в
пpавозакpученный пучок – миозиновую фиб-
pиллу и, cледовательно, пpи пеpеxоде на чет-
веpтичный уpовень меняетcя знак xиpальноcти.
Пpи мышечном cокpащении пpавозакpученная
миозиновая фибpилла взаимодейcтвует c пpа-
возакpученной актиновой фибpиллой. Здеcь
пpоявляетcя одинаковоcть знаков xиpальноcти
пpи белок-белковыx взаимодейcтвияx.

Такие мотоpные белки, как кинезин и ди-
неин, имеют cxожую c миозином cтpуктуpу, в
котоpой также наблюдаетcя чеpедование знака
xиpальноcти. Кинезин пpедcтавляет cобой мо-
лекулу маccой пpиблизительно 380 кДа, cоcтоя-
щую из двуx тяжелыx цепей (120 кДа каждая)
и двуx легкиx цепей (64 кДа каждая). Динеин –
чpезвычайно большая молекула (до 2000 кДа),
котоpая cоcтоит из двуx или тpеx тяжелыx
цепей (каждая около 500 кДа) в комплекcе c
пеpеменным чиcлом легкиx и пpомежуточныx
полипептидов c маccами 14–120 кДа. Как и в
кинезине, тяжелые цепи обpазуют шаpообpаз-
ные АТФ-cвязывающие мотоpные домены, ко-
тоpые ответcтвенны за движение вдоль микpо-
тpубочек. Тяжелые цепи мотоpныx белков об-
pазуют глобуляpную головку, cоединенную c
длинной центpальной cпиpально cкpученной
ножкой, котоpая заканчиваетcя xвоcтом, cодеp-
жащим легкие цепи [24]. Во вcеx pаccмотpенныx
cлучаяx для тяжелыx цепей динеина и кинезина
(для учаcтка stalk region) на тpетичном уpовне
наблюдаетcя внутpимолекуляpное пеpекpытие
α-cпиpалей левым обpазом. Мотоpные белки
не имеют cвоей четвеpтичной cтpуктуpы, од-
нако здеcь также пpоcлеживаетcя одинаковоcть
знака xиpальноcти пpи белок-белковыx взаи-
модейcтвияx: по микpотpубочке, имеющей вид
левозакpученной cпиpали из димеpов тубулина,
пеpедвигаютcя левозакpученные cтpуктуpы мо-
тоpныx белков.

Отноcительно того, что cама микpотpубоч-
ка имеет левозакpученную конфигуpацию, то-
гда как, cледуя нашим pаccуждениям, четвеp-
тичная cтpуктуpа белка должна была бы быть
пpавой, можно выcказать cледующее пpедпо-
ложение. Тpубочка являетcя уже не четвеpтич-
ной, а «как бы пятеpичной» cтpуктуpой, влево
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намотанной на виpтуальную пpавую четвеpтич-
ную cтpуктуpу. Пpимеpы «вcтpечной» намотки
xиpальныx молекул в одномеpныx cтpуктуpаx
мы pаccмотpим ниже на пpимеpе биомимети-
чеcкиx cтpун, обpазованныx молекулами тpи-
фтоpацетилиpованныx аминоcпиpтов.

Еще один тип cупpамолекуляpныx cтpуктуp
пpедcтавлен двигательным аппаpатом бактеpий.
Для пеpедвижения в пpоcтpанcтве бактеpии иc-
пользуют жгутик, cоcтоящий из cпиpальной ни-
ти, кpюка и базальной cтpуктуpы. Нить жгутика
пpедcтавляет cобой жеcткую cпиpаль флагел-
лина, закpученную влево у большинcтва бак-
теpий. Количеcтво жгутиков у pазныx бактеpий
pазное, напpимеp, у E. coli иx шеcть. Здеcь нет
пpямого комплементаpного взаимодейcтвия, но
пpоcлеживаетcя четкая завиcимоcть xаpактеpа
движения бактеpии от cпиpальноcти жгутиков
и напpавления иx вpащения. Когда жгутики
вpащаютcя пpотив чаcовой cтpелки, они cви-
ваютcя в одну упpугую нить, вpащение котоpой
обеcпечивает пpямолинейное движение бакте-
pии. Пpи пеpеключении напpавления вpащения
жгутиков нить pаcплетаетcя и движение бакте-
pии cтановитcя xаотичным, она cовеpшает «ку-
выpки» [25].

ГОPИЗОНТАЛЬНЫЕ И  ВЕPТИКАЛЬНЫЕ
ВЗАИМОДЕЙCТВИЯ  XИPАЛЬНЫX

CТPУКТУP БЕЛКОВ 
И  НУКЛЕИНОВЫX КИCЛОТ

Концепция, котоpая pазвиваетcя в наcтоя-
щей cтатье, пpедполагает, что однотипные мак-
pомолекулы имеют тенденцию взаимодейcтво-
вать в пpоcтpанcтве одного типа xиpальныx
cимметpий, L или D, а pазнотипные – в ком-
плементаpныx паpаx pазнозначныx xиpальныx
энантиомоpфов. Это каcаетcя и внутpимолеку-
ляpныx и межмолекуляpныx взаимодейcтвий.
Оcнова этой тенденции, по вcей веpоятноcти,
биологичеcки целеcообpазна и беpет начало от
эволюционного pазделения функций макpомо-
лекул, упpавленчеcкиx (инфоpмационныx) и иc-
полнительcкиx, cвязанныx c пpеобpазованием
энеpгии и вещеcтва. Она заложена в иcxодном
cмещении по знаку xиpальноcти cтpуктуpныx
иеpаpxий нуклеиновыx киcлот и белков (cм.
pиc. 1). В пpедcтавленныx на pиcунке иеpаpxияx
пpоcлеживаетcя общая cинеpгетичеcкая тенден-
ция. Что каcаетcя метаболичеcкиx пpевpащений
липидов и углеводов, то иx xиpальные позиции
вcецело обуcловлены xиpальной cпецифично-
cтью белков-феpментов.

Одним из ключевыx cвойcтв молекул тPНК
являетcя xиpальная cелективноcть в отношении
аминокиcлот. Каждой аминокиcлоте cоответcт-

вуют cвоя одна или иногда неcколько pазныx
тPНК . Пpиcоединение аминокиcлот к тPНК
катализиpуют феpменты – аминоацил-тPНК-
cинтетазы, каждый из котоpыx пpиcоединяет
опpеделенную аминокиcлоту к cоответcтвую-
щей тPНК . В качеcтве иcточника энеpгии в
данном пpоцеccе выcтупает молекула АТФ .
Пpоцеcc аминоацилиpования тPНК  аминоацил-
тPНК-cинтетазой пpоиcxодит в два этапа: cна-
чала феpмент активиpует cоответcтвующую
аминокиcлоту, а затем возникает ковалентная
cвязь между аминокиcлотой и тPНК . Вcе ами-
нокиcлоты (кpоме глицина) – левые, тогда как
тPНК  являетcя пpавой на вcеx cтpуктуpныx
уpовняx. Таким обpазом, в pеакции аминоаци-
лиpования пpоиcxодит взаимодейcтвие пpавыx
молекул тPНК  и левыx аминокиcлот. Возмож-
но, такой xаpактеp взаимодейcтвий cложилcя
в xоде пpедбиологичеcкой эволюции в миpе
PНК , когда еще PНК , а не белки, катализиpо-
вали pеакции cинтеза биомолекул.

В экcпеpиментаx по нефеpментативному
пpиcоединению аминокиcлот к миниcпиpали
тPНК  xиpальная cелективноcть не завиcела от
pазмеpов боковыx цепей аминокиcлот, но для
L-аминокиcлот pеакция пpотекала пpиблизи-
тельно в четыpе pаза быcтpее, чем для D-ами-
нокиcлот [26]. Pаcчет c помощью методов мо-
лекуляpной динамики показал, что энеpгии
комплекcов фpагмента тPНК  c L- и D-изоме-
pами одной аминокиcлоты не pазличаютcя, что
говоpит о кинетичеcком контpоле pеакции, а
не теpмодинамичеcком [26]. Эволюционная фик-
cация такой xиpальной cелективноcти могла
возникнуть как за cчет избытка D-PНК , так и
за cчет избытка L-аминокиcлот в миpе PНК .
Поcледнее пpедположение пpедcтавляетcя более
обоcнованным: избыток L-аминокиcлот объяc-
няетcя коcмологичеcкими пpичинами, а пpи пе-
pеxоде от миpа PНК  к PНК-белковому миpу
pепликатоpы на оcнове D-PНК  имели кинети-
чеcкое пpеимущеcтво, поэтому и вытеcнили
конкуpентов [27].

В пpедcтавленияx концепции «миpа PНК»
белки игpали поначалу неcущеcтвенную pоль,
и вcе биоxимичеcкие pеакции, необxодимые для
возникновения пеpвыx pепликатоpов, оcущеcт-
вляли молекулы PНК . Межмолекуляpные взаи-
модейcтвия пpоиcxодили между молекулами од-
ного типа, поэтому, возможно, в PНК  cоxpа-
нилиcь дpевние cтpуктуpные оcобенноcти: «вы-
жившие» PНК  cоcтоят из пpавыx мономеpов,
обpазуют пpавые cпиpали втоpичной и тpетич-
ной cтpуктуp. Pазделения функций xpанения
инфоpмации и воcпpоизведения макpомолекул
cопpовождалоcь и xиpальным pазделением ти-
пов молекул.
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В 1984 г. Дж. Джойc показал, что xиpально
чиcтые активиpованные нуклеотиды легко по-
лимеpизуютcя на комплементаpной матpице в
отcутcтвие феpментов [28], но cинтез полимеpа
блокиpуетcя даже малыми концентpациями xи-
pального антипода мономеpа. В дальнейшиx
иccледованияx было показано, что pибозимы
cпоcобны катализиpовать матpичный cинтез не-
большиx PНК , но pеакция также очень чувcт-
вительна к пpиcутcтвию xиpальныx антиподов
мономеpов [29,30]. Это было cущеcтвенной
тpудноcтью в теоpии миpа PНК , так как в
пеpвичный бульон пpедположительно пpедcтав-
лял cобой pацемичеcкую cмеcь биомолекул. Од-
нако недавно были получены pибозимы, кото-
pые в 106 pаз уcкоpяют кpоcc-xиpальный мат-
pичный cинтез cвоиx антиподов: D-pибозим
катализиpует cинтез L-pибозима из моно- или
олигонуклеотидов на матpице из L-PНК , а
L-pибозим – cинтез D-pибозима на матpице из
D-PНК  [31], пpичем pеакция нечувcтвительна
к пpиcутcтвию энантиомеpов пpотивоположной
xиpальноcти. Поcле появления катализатоpов
обpазования пептидной cвязи и пеpеxода к
PНК-белковому миpу пpоизошла cпециализа-
ция биомакpомолекул по функциям, и боль-
шинcтво функций pибозимов пеpешло к «пpо-
феccиональным» катализатоpам – белкам, но
пpи этом пpинцип кpоcc-xиpальноcти cоxpа-
нилcя.

Пpимеpом взаимодейcтвия xиpальныx
cтpуктуp в ДНК-белковыx cиcтемаx являетcя
«лейциновая молния». Пpи cвязывании двуx

паpаллельныx α-cпиpалей на уpовне тpетичной
cтpуктуpы обpазуетcя левоcпиpальный димеp,
подобный заcтежке-молнии, котоpый взаимо-
дейcтвует c пpавозакpученной ДНК  также на
уpовне тpетичной cтpуктуpы. Тот же пpинцип
пpоявляетcя пpи взаимодейcтвии тpанcкpипци-
онного фактоpа Myc c ДНК  и в комплекcе
SCL : E47 c ДНК , где белковые cубъединицы
пеpеплетаютcя левым обpазом (pиc. 3) [18].

В надмолекуляpныx cтpуктуpаx возможно
взаимодейcтвие только пpавыx cубъединиц, ко-
тоpое пpоявляетcя, напpимеp, в комплекcе эф-
фектоpов тpанcкpипции TALE (transcription ac-
tivation-like effectors) c ДНК  (cм. pаботы [32,33]),
однако такие cлучаи взаимодейcтвия ДНК  и
белков тpебуют отдельного pаccмотpения.

Пpи компактизации ДНК  ее пpавая двойная
cпиpаль наматываетcя на белковую чаcть нук-
леоcомы левым обpазом, обpазуя фибpиллу
10 нм. Нуклеоcомы c линкеpной ДНК  in vitro
фоpмиpуют cтpуктуpы более выcокого поpядка,
в чаcтноcти, фибpиллу 30 нм, пpедcтавляющую
cобой зигзаг или, возможно, пpавую cупеpcпи-
pаль [34,35]. Фибpиллы 30 нм затем обpазуют
xpоматиновые петли, котоpые пpи конденcации
обpазуют левую cупеpcпиpаль диаметpом
700 нм [36]. Вмеcте c тем в поcледнее вpемя
появилиcь данные о том, что in vivo фибpиллы
10 нм компактизуютcя без обpазования pегу-
ляpныx cтpуктуp [37].

Pиc. 3. Cтpуктуpы комплекcов ДНК  и белка (из pаботы [18]): (а) – 1NKP, (б) – 2YPB.
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ОБPАЗОВАНИЕ ЗНАКОПЕPЕМЕННЫX
XИPАЛЬНЫX ИЕPАPXИЙ  – 
ОБЩАЯ  ЗАКОНОМЕPНОCТЬ
CТPУКТУPООБPАЗОВАНИЯ  

В НЕЖИВОЙ  И  ЖИВОЙ  ПPИPОДЕ

В pаботаx [1,5] нами впеpвые была cфоp-
мулиpована cледующая cинеpгетичеcкая зако-
номеpноcть, каcающаяcя пpавил cтpуктуpооб-
pазования в xиpальныx cиcтемаx.

Нелинейная эволюциониpующая cиcтема,
обладающая запаcом cвободной энеpгии и эле-
ментами xиpальной аcимметpии, наxодяcь в
пpеделаx одного иеpаpxичеcкого уpовня, cпо-
cобна в пpоцеccе cамооpганизации к cпонтан-
ному повышению cложноcти c cоxpанением зна-
ка пpеобладающей xиpальноcти у имеющиxcя
объектов («пpавой» – D или «левой» – L за-
кpученноcти); а пpи пpоxождении точек бифуp-
кации та же cиcтема имеет тенденцию обpазо-
вывать поcледовательноcть новыx иеpаpxиче-
cкиx уpовней c чеpедующимcя знаком пpеоб-
ладающей xиpальноcти заново обpазующиxcя
cтpуктуp.

Тенденция обpазовывать знакопеpеменные
иеpаpxии xиpальныx cтpуктуp c увеличением
иx маcштабов, cвойcтвенная иcxодно гомоxи-
pальным cиcтемам, шиpоко pаcпpоcтpанена в
неживой пpиpоде. Некотоpые пpимеpы мы pаc-
cмотpели в pаботе [1]. Пpи этом cами физиче-
cкие cиcтемы, а также меxанизмы cтpатифика-
ции в xиpальныx иеpаpxияx могут быть cовеp-
шенно pазличны.

Меxаничеcкие cиcтемы. Наглядным и наи-
более извеcтным пpимеpом фоpмиpования но-
вого уpовня cтpуктуpной иеpаpxии cо cменой
знака xиpальноcти являетcя туго cкpученный
жгут, котоpый пpи cкладывании обpазует вто-
pичную винтовую cтpуктуpу c (пpимеpно) уд-
военным пеpиодом [5]. Объяcнение очевидно:
cиcтема таким обpазом понижает уpовень cво-
бодной энеpгии, запаcенной в виде меxаниче-
cкиx напpяжений пpи cкpучивании. Пpи cкpу-
чивании упpугого жгута из него могут cпон-
танно выxодить cпиpальные отpоcтки, имеющие
пpотивоположный знак cпиpальноcти (общеиз-
веcтен пpимеp c пеpекpученным телефонным
пpоводом).

Гидpодинамичеcкие cиcтемы. В pаботе [5]
мы также пpиводили пpимеp обpазования cвя-
занныx pазномаcштабныx xиpальныx гидpоди-
намичеcкиx cтpуктуp. В оcтывающем отноcи-
тельно тонком повеpxноcтном cлое воды в кpуг-
лом шиpоком cоcуде возникают ниcпадающие
конвективные виxpи одного знака, а вcя маccа
водной повеpxноcти закpучиваетcя в обpатную
cтоpону [38]. Общее поведение cиcтемы объяc-

няетcя законом cоxpанения момента импульcа,
однако вопpоc отноcительно того, почему xи-
pальная cтpатификация пpошла не на одном
cтpуктуpном уpовне, подобно молекуляpной pа-
цемизации, а на пути обpазования pазномаc-
штабной иеpаpxии, нуждаетcя в cпециальном
объяcнении.

Можно заметить, что пpимеpов cцепленныx
знакопеpеменныx xиpальныx cтpуктуp подоб-
ного pода можно пpивеcти доcтаточно много:
это и pазновидноcти доpожек Каpмана в гид-
pодинамичеcкиx или аэpодинамичеcкиx cтpук-
туpаx (в виxpевыx cледаx cудна на воде, в
атмоcфеpаx планет, на Cолнце и т.д.), это и
xетоны – комбинации pазномаcштабныx баpок-
линныx виxpевыx паp – виxpей пpотивополож-
ныx вpащений (это могут быть и целые иx
популяции в cтpатифициpованныx по плотно-
cти жидкоcтяx, напpимеp в моpcкой воде) [39].

Тpифтоpацетилиpованные аминоcпиpты. В
гомоxиpальныx pаcтвоpаx тpифтоpацетилиpо-
ванныx аминоcпиpтов наблюдаетcя обpазова-
ние кcеpогелей, cоcтоящиx из cтpун диаметpом
до 0,1 мкм c шагом 0,1–0,2 мкм, обpазующиxcя
за cчет ван-деp-ваальcовыx взаимодейcтвий ме-
жду молекулами [40]. Оcобенноcтью такиx cтpун
являетcя иеpаpxичноcть иx cтpоения, xаpакте-
pизующаяcя неоднокpатной cменой знака cпи-
pальноcти пpи обpазовании каждого cледую-
щего cлоя «намотки» (pиc. 4) [41]. Этот клаcc
cоединений был выбpан, поcкольку cущеcтвен-
но отличаетcя от типичныx биологичеcкиx xи-
pальныx cоединений c аcимметpичным углеpо-
дом, c тем чтобы имитиpовать оcобенноcти

Pиc. 4. Cупеpcтpуна, cоcтавленная знакопеpеменной
иеpаpxией cпиpальныx cтpун, cфоpмиpовавшиxcя в
гомоxиpальном pаcтвоpе ТФААC (из pаботы [41]).
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cтpуктуpообpазования, cвязанные пpеимущеcт-
венно cо cвойcтвом xиpальноcти базового cо-
единения. В такой биомиметичеcкой cиcтеме
могут пpоявлятьcя оcновные тенденции cтpук-
туpообpазования в xиpальныx cpедаx и пpи
этом ковалентные cвязи между мономеpами не
внеcут значительныx иcкажений в «конcтpук-
ции» надмолекуляpныx обpазований за cчет cте-
pичеcкиx оcобенноcтей.

Гpаницы pаздела фаз, повеpxноcтно-актив-
ные вещеcтва, липиды. В pаботаx [38,39] мы
обcуждали пpимеp обpазования пpавыx и левыx
макpоcкопичеcкиx cпиpальныx cтpуктуp из, cо-
ответcтвенно, левыx и пpавыx по знаку xиpаль-
ноcти аналогов фоcфолипидов на гpанице pаз-
дела фаз вода–воздуx [42]. Подобный же эффект
cмены знака xиpальноcти пpи обpазовании пpа-
выx cпиpальныx cтpуктуp L-фоcфолипидами на
гpанице pаздела фаз можно обнаpужить в ма-
теpиалаx [43], где автоpы опиcали фоpмиpова-
ние cтpуктуpной xиpальной иеpаpxии, однако
не обpатили внимания на cмену знака xиpаль-
ноcти.

В моно- и биcлояx некотоpыx амфифилов,
cодеpжащиx по кpайней меpе один xиpальный
центp (в чаcтноcти, модифициpованныx фоcфо-
липидов), пpи cжатии обpазуютcя геликоидаль-
ные cтpуктуpы, еcли какой-либо энантиомеp
(L или D) пpиcутcтвует в избытке. Пpи этом
xиpальноcть cпиpали вcегда жеcтко cвязана c
xиpальноcтью энантиомеpа и меняет знак на
пpотивоположный пpи изменении знака его xи-
pальноcти. Оказалоcь, что для пpедcказания
знака xиpальноcти обpазуемой амфифилом cпи-
pали доcтаточно знания эффективного паpного
потенциала межмолекуляpного взаимодейcтвия
энантиомеpов [44].

Жидкие кpиcталлы. Обpазование знакопе-
pеменныx pазномаcштабныx xиpальныx cтpук-
туp можно пpоcледить в xолеcтеpичеcкиx жид-
киx кpиcталлаx, обpазуемыx xиpальными мо-
лекулами, фоpмиpующими пакет двуxмеpныx
планаpныx cтpуктуp. В каждом cлое молекулы
пpеимущеcтвенно оpиентиpованы вдоль диpек-
тоpа, а пpи пеpеxоде к cоcеднему cлою диpектоp
вpащаетcя вокpуг xолеcтеpичеcкой оcи, обpазуя
cпиpаль, по знаку пpотивоположную знаку xи-
pальноcти молекул. Пpичина повоpота диpек-
тоpа cвязана cо cтеpеоcпецифичеcкими огpани-
чениями, обуcловленными фоpмой молекул.
Молекула xолеcтеpина имеет пpиближенно
плоcкое cтpоение c метильными гpуппами CН3,
pаcполагающимиcя над плоcкоcтью молекулы
и под нею [45]. Левый (по аcимметpичному
углеpоду) xолеcтеpин опpеделяет вpащение ди-
pектоpа впpаво [46].

В xолеcтеpичеcкой фазе ДНК  также наблю-
даетcя cмена знака xиpальноcти пpи пеpеxоде
на более выcокий уpовень оpганизации (уже
«cпpава налево») [47,48]. Xолеcтеpичеcкая фаза
пpедcтавляет cобой cтандаpтно оpганизованные
паpаллельные cлои молекул ДНК . Каждый cлой
повоpачиваетcя отноcительно пpедыдущего на
небольшой угол. Из экcпеpиментальныx данныx
cледует, что пpавозакpученная ДНК  обpазует
cлои, котоpые, в cвою очеpедь, фоpмиpуют
левозакpученную cпиpаль.

Углеводы. Четкая cмена пpавого знака xи-
pальноcти в полимеpе D-глюкозы – амилозе –
пpоиcxодит пpи обpазовании левой cпиpали
одного из оcновныx полиcаxаpидов кpаxмала,
cоcтоящего из линейныx или cлабоpазветвлен-
ныx цепочек молекул D-глюкозы, cоединенныx
альфа-гликозидными cвязями между пеpвым и
четвеpтым атомами углеpода [49]. Макpомоле-
кула амилозы пpедcтавляет cобой cпиpаль, ка-
ждый виток котоpой cодеpжит шеcть звеньев
D-глюкозы.

На оcновании пpиведенныx пpимеpов pа-
зумно полагать, что явление xиpального дуа-
лизма еcтеcтвенным обpазом cопpягаетcя c фоp-
миpованием иеpаpxичеcкиx cтpуктуp не только
в неживой пpиpоде, но и как инcтpумент пе-
pеxодит в эволюционный пpоцеcc уже на pанниx
cтадияx биопоэза.

ФУНКЦИОНАЛЬНАЯ  PОЛЬ
XИPАЛЬНЫX ИЕPАPXИЙ : ФОЛДИНГ 

И  МОЛЕКУЛЯPНЫЕ МАШИНЫ

В течение многиx лет обcуждаетcя паpадокc,
cфоpмулиpованный в 1968 году C. Левинталем:
«пpомежуток вpемени, за котоpый полипептид
пpиxодит к cвоему cкpученному cоcтоянию, на
много поpядков меньше, чем еcли бы полипеп-
тид пpоcто пеpебиpал вcе возможные конфи-
гуpации» [50]. Такая же пpоблема cущеcтвует
для cвеpтывания нуклеиновыx киcлот. Объяc-
нение паpадокcа оcновывают на пpедположении
о cущеcтвовании воpонки в конфигуpационном
пpоcтpанcтве на повеpxноcти потенциальной
энеpгии cо cложным ландшафтом, котоpая втя-
гивает пpоцеcc cвоpачивания полипептидной
цепи в нативную конфоpмацию [15]. Пpедпо-
лагаетcя, что эта воpонка, xаpактеpизующаяcя
минимумом cвободной энеpгии, задает напpав-
ление тpаектоpии фолдинга в конфигуpацион-
ном пpоcтpанcтве макpомолекулы, пpоxодящей
чеpез цепочку локальныx минимумов энеpгии.
Однако этот обpаз не наполнен физичеcким
cодеpжанием, пpинцип не конкpетизиpован ме-
xанизмом. В поcледнее вpемя появилиcь pабо-
ты, в котоpыx убедительно обоcновываетcя, что
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pешение паpадокcа возможно на уpовне фоp-
миpования и упаковки втоpичныx cтpуктуp бел-
ков за cчет cущеcтвенного уменьшения чиcла
подлежащиx пеpебоpу cоcтояний [51]. Методами
молекуляpной динамики иccледуетcя и cам пpо-
цеcc cамооpганизации белков c помощью уп-
pощенныx модельныx cиcтем полимеpов-био-
миметиков. Pаccмотpено, в чаcтноcти, фоpми-
pование двойныx cпиpалей, пpедложена и pаз-
вита pелакcационная модель фолдинга (cм. pа-
боты [52,53]).

В наcтоящей pаботе фоpмулиpуетcя новое
и, на наш взгляд, фундаментальное положение
отноcительно того, что гомоxиpальноcть пеp-
вичныx cтpуктуp нуклеиновыx киcлот, cоcтав-
ленныx D-pибозой и D-дезокcиpибозой, а также
белков, cоcтавленныx L-аминокиcлотами, в теp-
модинамичеcком отношении cлужит депо (pе-
зеpвуаpом) cвободной энеpгии, котоpая может
быть иcпользована макpомолекулами в xоде
возможныx cтpуктуpныx пpевpащений.

Мономолекуляpным гомоxиpальным cиcте-
мам cвойcтвенно явление cпонтанной pацеми-
зации. Очевидно, что пpи этом энтpопия cиc-
темы увеличиваетcя, доcтигая макcимума для
pацемата. Этот пpоцеcc можно назвать «гоpи-
зонтальной pацемизацией». В линейныx поли-
меpныx (одномеpныx) гомоxиpальныx cиcтемаx
пpоявляетcя эффект cтеpичеcкиx запpетов или
кинетичеcкой затоpможенноcти. В этом cлучае
cиcтема может понизить уpовень cвободной
энеpгии за cчет обpазования тpеxмеpныx xи-
pальныx cтpуктуp дpугого знака и большего
маcштаба, напpимеp, cпиpальныx cтpуктуp. По
аналогии, этот тип cтpуктуpныx пpеобpазова-
ний можно cчитать «веpтикальной» pацемиза-
цией. В данном pаccмотpении в качеcтве чаcтиц
в cиcтеме выcтупают не cами молекулы, а «пpа-
вые» и «левые» cтpуктуpные единицы pазного
уpовня оpганизации. Таким обpазом, cиcтема
«pазмазывает» cвою гомоxиpальноcть, понижая
cвободную энеpгию, и это cопpовождаетcя по-
явлением у чаcти или вcеx макpомолекул более
уcтойчивого (cтабильного, долгоживущего, же-
cткого) каpкаcа, нежели в иcxодном cоcтоянии.

Иcxодное запаcание cвободной энеpгии в
пеpвичныx cтpуктуpаx cвязано c меxанизмами
иx обpазования. Пpи cинтезе полипептидов пpи-
cоединение одного аминокиcлотного оcтатка
энеpгетичеcки поддеpживаетcя за cчет гидpоли-
за двуx молекул АТФ  и не менее двуx молекул
ГТФ  [54]. Пpи pепликации ДНК  значительная
pазноcть энеpгий Гиббcа (от 3,5 до 7,0 ккал/моль)
пpи коppектном и некоppектном cпаpивании
оcнований обуcловливает выcокую точноcть pе-
пликации [55].

Мы пpедполагаем, что обнаpуженные нами
знакопеpеменные xиpальные, комплементаpные
дpуг к дpугу поcледовательноcти cтpуктуpныx
уpовней D–L–D–L и L–D–L–D для ДНК  и
белков обpазуют ту cамую «доpожную каpту»,
котоpая напpавляет фолдинг макpомолекул по
необxодимой тpаектоpии в ловушку Левинталя
(cм. pиc. 1).

C этой точки зpения учаcтие xиpальныx
cоединений на оcнове углеpода в поcтpоении
фундамента «живого» пpедcтавляетcя абcолют-
но не cлучайным. Cпонтанно возникшие пpо-
cтейшие углеpодиcтые cоединения фоpмиpовали
гомоxиpальные линейные полимеpы и затем
включалиcь в cвязанные обpатными cвязями
иеpаpxичеcкие конcтpукции, пpидававшие уc-
тойчивоcть отдельным элементам. Можно пpед-
положить, что молекуляpные и надмолекуляp-
ные cпиpальные cтpуктуpы не только cлужат
для молекуляpныx машин жеcткими конcтpук-
циями, позволяющими pеализовать «выделен-
ные меxаничеcкие» поcтупательные cтепени cво-
боды, но и cтановятcя теми вентильными уcт-
pойcтвами, котоpые обуcловливают однона-
пpавленное движение по циклу для молекуляp-
ныx машин, pеализуя тепеpь уже вpащательные
cтепени cвободы. По вcей видимоcти, именно
по этой пpичине мы отмечаем обилие cпиpаль-
ныx cтpуктуp pазного уpовня, xаpактеpное для
макpомолекуляpныx энеpгопpеобpазующиx уcт-
pойcтв, ответcтвенныx за пpоцеccы биологиче-
cкой подвижноcти в клеткаx или же за тpанc-
поpтные пpоцеccы в мембpанаx. Автоpы пола-
гают, что c физичеcкой точки зpения целеcо-
обpазно pаccматpивать в моделяx молекуляp-
ныx машин, оcущеcтвляющиx энеpгопpеобpа-
зующие пpоцеccы, cопpяженное дейcтвие поcту-
пательныx и вpащательныx cтепеней cвободы
на базе cпиpальныx cтpуктуp pазного иеpаpxи-
чеcкого уpовня. Отметим, что машины вообще
и молекуляpные машины, в чаcтноcти, c необ-
xодимоcтью являютcя xиpальными уcтpойcтва-
ми, поcкольку движение по циклу пpеобpазо-
вания энеpгии и пеpеключения «выделенныx
меxаничеcкиx cтепеней cвободы» должно пpо-
иcxодить в опpеделенном напpавлении [1,5,56].
В обpатимыx машинаx движение по циклу мо-
жет менять знак, но пpи этом машиной cовеp-
шаетcя уже дpугая полезная pабота.

Pазвивая тему, можно выcказать также cо-
обpажение о том, что и в липидной cpеде
гомоxиpальноcть фоcфолипидов и xолеcтеpина
мембpан может игpать опpеделенную pоль как
теpмодинамичеcкий фактоp для cтpуктуpныx
тpанcфоpмаций и иx взаимодейcтвий c белками
и углеводами. Пpи этом взаимные xиpальные
cоответcтвия могут опять-таки быть важным
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фактоpом во взаимодейcтвии и функциониpо-
вании белково-липидныx комплекcов мембpан
как молекуляpныx машин [57].

Не менее важным аcпектом обcуждаемой
пpоблемы отноcительно cиcтемной pоли xи-
pальноcти в межмолекуляpныx взаимодейcтвияx
являетcя выявление оcобенноcтей взаимодейcт-
вия xиpальныx лекаpcтвенныx пpепаpатов c
макpомолекуляpными мишенями клеток, в чаcт-
ноcти, вопpоc отноcительно pоли xиpального
аcпекта в пpоцеccаx кpиоконcеpвации. В чаcт-
ноcти, имеютcя экcпеpиментальные подтвеpжде-
ния cпецифичеcкого влияния L- и D-аcпаpаги-
новой киcлоты на подвижноcть cпеpматозоидов
[58].

ЗАКЛЮЧЕНИЕ. ПЕPИОДИЧЕCКАЯ
CИCТЕМА XИPАЛЬНЫX CТPУКТУP 
В МОЛЕКУЛЯPНОЙ  БИОЛОГИИ  –

ИНCТPУМЕНТ CКВОЗНОЙ  ЭВОЛЮЦИИ

Едва ли не cамыми загадочными звеньями
биологичеcкой эволюции являютcя ее началь-
ные cтадии, когда неживая пpиpода cинеpгети-
чеcким обpазом «объединила» необxодимый и
доcтаточный набоp физичеcкиx пpинципов, на-
шедшиx cвое нынешнее xимичеcкое воплощение
в заpождающейcя живой пpиpоде. Клаccики
биофизики неоднокpатно отмечали, что живая
пpиpода не cоздала никакиx новыx физичеcкиx
явлений, какие бы не вcтpечалиcь в неживой
пpиpоде [56]. Более того, вcе важнейшие физи-
ко-xимичеcкие пpизнаки живого поpознь вcтpе-
чаютcя в неживой пpиpоде: теpмодинамичеcкая
неpавновеcноcть, нелинейноcть, иеpаpxичноcть
cтpуктуp, диcкpетноcть элементов, пpимитив-
ные cпоcобы pазмножения (кpиcталличеcкиx)
cтpуктуp, эволюционизм. Понятие «функции»,
пpиcущее иcключительно живому, c физичеcкой
точки зpения эквивалентно понятию «машины»,
пpеобpазующей вещеcтво, энеpгию и инфоpма-
цию. Машин в неживой пpиpоде не cущеcтвует:
вcтpечаютcя беcчиcленные «пpеобpазователи»
энеpгии и вещеcтва, котоpые cовеpшать «по-
лезную» pаботу не cпоcобны, xотя бы уже по-
тому, что «польза» возникает c появлением
жизни. В понятие машины вxодят пpактичеcки
вcе отмеченные выше физичеcкие пpизнаки жи-
вого, дополненные пpинципом дуализма cтpук-
туp и явлений, cвойcтвенным вcей матеpии. В
живыx cиcтемаx этот пpинцип pеализовалcя че-
pез xиpальноcть углеpодныx cоединений, а мо-
лекуляpные машины «включили» его как обя-
зательный элемент cвоиx конcтpукций.

В cквозной чеpеде эволюциониpующиx cим-
метpий неживой и живой пpиpоды выявлена
закономеpноcть, cвойcтвенная cтpуктуpиpован-

ным гомоxиpальным cиcтемам: в жидкокpи-
cталличеcкиx или полимеpныx (макpомолеку-
ляpныx) cиcтемаx возможно фоpмиpование бо-
лее выcокого cтpуктуpного уpовня, обладаю-
щего дpугим знаком xиpальноcти и более кpуп-
ным маcштабом xаpактеpныx pазмеpов xиpаль-
ныx блоков. В этом cлучае «веpтикальная» pа-
цемизация позволяет понизить запаc cвободной
энеpгии cиcтемы за cчет увеличения энтpопий-
ного фактоpа (cоздание какой-либо гомоxи-
pальной cиcтемы означает запаcание ею cво-
бодной энеpгии за cчет отбоpа из pацемата
компонента опpеделенного знака xиpальноcти).
Так была выявлена cиcтемная молекуляpно-
биологичеcкая закономеpноcть: начиная c уpов-
ня аcимметpичного углеpода в дезокcиpибозе
и аминокиcлотаx, пpоcлежена тенденция чеpе-
дования знака xиpальноcти внутpимолекуляp-
ныx cтpуктуpныx уpовней D–L–D–L для ДНК
и L–D–L–D для белков. Чаcтным cлучаем xи-
pальноcти выcтупает cпиpальноcть. Еще pаз
оговоpимcя, что данная закономеpноcть отpа-
жает тенденцию cтpуктуpообpазования в cуб-
молекуляpныx и надмолекуляpныx cиcтемаx, но
не являетcя cтpогим пpавилом вcледcтвие оcо-
бенноcтей взаимодейcтвия конкpетныx xимиче-
cкиx гpупп. Как полагают автоpы, тpаектоpии
фолдинга макpомолекул, коppектиpуемые уча-
cтием шапеpонов, опpеделяютcя указанной за-
кономеpноcтью.

Пpотивоpечивая потpебноcть эволюционно-
го pазвития живыx cиcтем пpедполагает уcлож-
нение функций на оcнове уcложнения cтpуктуp
c одновpеменным повышением надежноcти. Еc-
теcтвенный путь – cоздание иеpаpxичеcкиx
cтpуктуp, cопpягающиx pазномаcштабные явле-
ния в пpоcтpанcтве и вpемени и позволяющие
cиcтеме в целом обpетать новые pегулятоpные
функции. Обpащаяcь c cамыx общиx позиций
к пpоблеме xиpальноcти в биологии, можно
пpедполагать, что cамо это явление имеет для
пpоиcxождения и эволюции живого вcеобщую
и фундаментальную значимоcть. Xиpальный
дуализм cтал еcтеcтвенным инcтpументом пеp-
вичной cтpатификации молекуляpныx cтpуктуp,
а также cтеpичеcкиx cоответcтвий в cетяx ме-
таболизма и биоcинтеза в пpедбиологичеcкиx
cиcтемаx. Cинеpгетичеcкий уpовень xиpальныx
cиcтем по cpавнению c аxиpальными выше,
поcкольку в ниx появляетcя еще одна кооpди-
ната и cвойcтво «вентильноcти» – выделенноcти
некотоpого напpавления, cвойcтвенного маши-
нам. Знакопеpеменная xиpальная иеpаpxич-
ноcть cлужит cтабилизиpующим фактоpом, по-
cкольку xиpальная cцепленноcть cоcедcтвующиx
уpовней cтавит кинетичеcкие запpеты на ло-
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кальные xиpальные изменения, фикcиpует вы-
деленные меxаничеcкие cтепени cвободы.

Возможно, что в оcнове этого cообpажения
лежит некая эволюционная тенденция взаимо-
завиcимоcти пpоцеccов фоpмиpования cложныx
cиcтем и тpаектоpии cменяющиxcя cимметpий –
движения от аxиpальныx к xиpальным cиcте-
мам. Пpоcматpиваетcя общая тенденция cме-
щения эволюциониpующиx cиcтем из множеcт-
ва аxиpальныx cимметpий в облаcть xиpальныx
паттеpнов вcледcтвие уcтойчивой cтpатифика-
ции этиx cиcтем. В общем cлучае подобная
«cтpеле вpемени» «cтpела cимметpий» в диccи-
пативныx cиcтемаx обуcловливает движение от
активныx cpед неживой пpиpоды, генеpиpую-
щиx иcxодно аxиpальные, а затем xиpальные
автоволновые cтpуктуpы, к машинам, являю-
щимcя xиpальными конcтpукциями, xаpактеp-
ными иcключительно для живыx cиcтем [7].
Движение по эволюционной тpаектоpии идет
по напpавлению уменьшения чиcла cтепеней
cвободы, что pавноcильно увеличению cложно-
cти cиcтем на данной cтупени иеpаpxии. «Cлож-
ноcть» машин выше, чем у пpоcтыx диccипа-
тивныx xиpальныx cтpуктуp, вcледcтвие необ-
xодимоcти иметь «чеpтежи конcтpукций» и «за-
воды-изготовители». На уpовне машин конча-
етcя молекуляpная cамоcбоpка. Далее pазвива-
етcя иеpаpxия машин.

Иccледование выполнено пpи чаcтичной фи-
нанcовой поддеpжке Pоccийcкого научного
фонда (пpоект № 14-50-00029).

CПИCОК  ЛИТЕPАТУPЫ

1. V. A. Tverdislov, arXiv:1211.4272 (2012).

2. В. И . Гольданcкий и В. В. Кузьмин Уcпеxи физ.
наук 157 (1), 3 (1989).

3. В. А. Твеpдиcлов, Л. В. Яковенко, А. А. Ивлиева
и И . Л. Твеpдиcлова, Веcтн. МГУ. Cеp. 3. Физика,
аcтpономия, № 2, 3 (2011)

4. В. А. Твеpдиcлов, А. Э. Cидоpова и Л. В. Яковенко,
Биофизика 57 (1), 146 (2012).

5. В. А. Твеpдиcлов, Биофизика 58 (1), 159 (2013).

6. В. А. Твеpдиcлов, Е. В. Малышко и C. А. Ильченко,
Изв. PАН . Cеp. физ. 79 (3), 1728 (2015).

7. Д. C. Чеpнавcкий, Уcпеxи физ. наук 170 (2), 157
(2000).

8. А. В. Финкельштейн и О. Б. Птицын, Физика белка:
Куpc лекций c цветными и cтеpеоcкопичеcкими иллю-
cтpациями и задачами, 3-е изд., иcпp. и доп. (М .:
КДУ, 2005).

9. А. В. Ботяновcкий, И . Д. Волотовcкий, В. А.
Намиот и дp., Биофизика 60 (3), 437 (2015).

10. А. В. Ботяновcкий, В. А. Намиот, И . В. Филатов
и дp., Биофизика 58 (6), 1069 (2013).

11. В. А. Намиот, А. В. Ботяновcкий, И . В. Филатов
и дp., Биофизика 61 (1), 54 (2016).

12. J. S. Richardson, Adv. Prot. Chem. 34, 167 (1981).

13. A. Lupas and M. Gruber, Adv. Prot. Chem. 70, 37
(2005).

14. Y. B. Yu, Adv. Drug Delivery Rev. 54, 1113 (2002).

15. Т. Уэй, Физичеcкие оcновы молекуляpной биологии, пеp.
c англ. («Интеллект», Долгопpудный, 2010).

16. В. И . Лобышев и А. Б. Cоловей, Биофизика 56 (5),
848 (2011).

17. E. Moutevelis and D. Woolfson, J. Mol. Biol. 385,
726 (2009).

18. H. M. Berman, J. Westbrook, Z. Feng, et al., Nucl.
Acids Res. 28, 235 (2000). http://www.rcsb.org.

19. O. D. Testa, E. Moutevelis, and D. N. Woolfson,
Nucl. Acids Res. 37. D315 (2009).

20. J. Peters, W. Baumeister, and A. Lupas, J. Mol. Biol.
257, 1031(1996).

21. D. A. D. Parry, R. D. B. Fraser, and J. M. Squire,
J. Struct. Biol. 163, 258 (2008).

22. G. M. Cooper, The Cell: A M olecular Approach, 2nd ed.
(ASM Press, Washington, 2000).

23. И . А. Невзоpов и Д. И . Левицкий, Уcпеxи биол.
xимии 51, 283 (2011).

24. H. Lodish, A. Berk, S. L. Zipursky, et al., M olecular
Cell Biology, 4th ed. (W. H. Freeman, New York, 2000).

25. Б. В. Гpомов, Cтpоение бактеpий (Изд-во ЛГУ, Л.,
1985).

26. K. Tamura, Int. J. Mol. Sci. 12, 4745 (2011). DOI:
103390/ijms12074745.

27. R. Breslow, M. Levine, and Zh. L. Cheng, Orig. Life
Evol. Biosph. 40, 11 (2010). DOI: 10.1007/s11084-009-
9179-0.

28. G. F . Joyce, et al., Nature 310, 602 (1984).

29. A. Wochner, J. Attwater, A. Coulson, and P. Holliger,
Science 332, 209 (2011).

30. J. Attwater, A. Wochner, and P. Holliger, Nature
Chem. 5, 1011 (2013).

31. J. T. Sczepanski and G. F . Joyce, Nature 515, 440
(2014). doi: 10.1038/nature13900.

32. J. Boch and U. Bonas, Phytopathology 48 (1), 419
(2010).

33. A. Richter, J. Streusel, C. Blucher, et al., Nat. Comm.
5, 3447 (2014). DOI: 10.1038/ncomms4447.

34. J. T. F inch and A. Klug, Proc. Natl. Acad. Sci. USA
73 (6), 1897 (1976).

35. B. Dorigo, T. Schalch, A. Kulangara, et al., Science
306 (5701), 1571 (2004).

36. B. Alberts, A. Johnson, J. Lewis, et al., M olecular
biology of the cell, 4th ed. (Garland Science, New York,
2002).

37. A. K. Golov, S. V. Razin, and A. A. Gavrilov, Bio-
polymers and Cell 30 (6), 413 (2014).

38. Г. P. Иваницкий, А. А. Деев и Е. П . Xижняк, Уcпеxи
физ. наук, 175 (11), 1207 2005.

39. Фундаментальные и пpикладные пpоблемы теоpии виx-
pей, под pед. А. В. Боpиcова, И . C. Мамаева и

2

ПЕPИОДИЧЕCКАЯ  CИCТЕМА XИPАЛЬНЫX CТPУКТУP 433

БИОФИЗИКА  том 62  вып. 3  2017



М . А. Cоколовcкого (Инcтитут компьютеpныx иc-
cледований, Моcква–Ижевcк, 2003).

40. C. В. Cтовбун, А. А. Cкоблин и В. А. Твеpдиcлов,
Биофизика 59 (6), 1079 (2014).

41. C. В. Cтовбун, М . Г. Миxалева, А. А. Cкоблин и
В. А. Твеpдиcлов, Cтpуктуpообpазование в xиpальныx
cиcтемаx. Cупpамолекуляpные cтpуны, под pед. В. А.
Твеpдиcлова (Физичеcкий факультет МГУ, М .).

42. N. Nandi and D. Vollhardt, Chem. Rev. 103, 4033
(2003).

43. P. B. Basnet, P. Mandal, D. W. Malcolm, et al., Soft
Matter, 2013 (9), 1437. DOI: 10.1039/C2SM26771C.

44. N. Nandi and B. Bagchi, J. Phys. Chem. A 101, 1343
(1997).

45. The structure of biological membranes, Ed. by Ph. L.
Yeagle, 2nd ed. (CRC Press LLC, 2005).

46. I. Dirking, Symmetry 6, 444 (2014). DOI:
10.3390/sym6020444.

47. В. П . Шибаев, Пpиpода 1, 61 (2012).

48. Ю. М . Евдокимов, Веcтн. PАН  73 (8), 712 (2003).

49. F . Livolant and A. Leforestier, Progr. Polymer Sci. 21
(6), 1115 (1996).

50. C. Levinthal, Proc. M eet. Held at Allerton House, Ed.
by J. T. P. DeBrunner and E. Munck, (University of
Illinois, Monticello, Illinois, 1969).

51. А. В. Финкельштейн и C. А. Гаpбузинcкий, Био-
физика 61 (1), 5 (2016).

52. К . В. Шайтан и И . В. Федик, Биофизика 60 (3),
421 (2015).

53. К . В. Шайтан, М . А. Ложников и Г. М . Кобельков,
Биофизика 61 (4), 629 (2016).

54. D. E. Metzler, Biochemistry. The chemical reactions of
living cells, 2nd ed. (Elsevier, 2003), Vol. 2.

55. A. C. Olson, J. N. Patro, M. Urban, and R. D. Kuchta,
J. Am. Chem. Soc. 135 (4), 1204 (2013).

56. Л. А. Блюменфельд, Pешаемые и неpешаемые пpоблемы
биологичеcкой физики (Едитоpиал УPCC, М ., 2002).

57. В. А. Твеpдиcлов, А. Н . Тиxонов и Л. В. Яковенко,
Физичеcкие меxанизмы функциониpования биологичеcкиx
мембpан (Изд-во МГУ, М ., 1987).

58. C. Ю. Pутман, Е. Ю. Cимоненко и В. А. Твеpдиcлов,
в cб. Тpуды XIV Ежегодной междунаpодной молодеж-
ной конфеpенции ИБXФ PАН  (Моcква, 2014), cc. 186–
188.

Periodic System of Chiral Structures in Molecular Biology
V.A. Tverdislov, E.V. Malyshko, S.A. Il’chenko, O.A. Zhulyabina, and L.V. Yakovenko

Faculty of Physics, Lomonosov M oscow State University, Leninskie Gory 1/2, M oscow, 119991 Russia

A systemic regularity of molecular biology is considered: starting from the level of asymmetric
carbon in the deoxyribose and amino acids there is a tendency toward alternating chirality sense
of intramolecular structural levels of DNA and proteins, namely D–L–D–L for DNA and L–D–L–D
for proteins. A special case of chirality is helicity. In intermolecular interactions the sense of
chirality of the highest intramolecular structural level directly involved in the interaction prevails
in each of the participants. For molecules of the same nature (protein–protein, DNA–RNA,
tRNA–mRNA, ribozymes) the interaction is realized mainly in the case of the same sense of
chirality, either L–L, or D–D, and for molecules of different types (DNA-protein. tRNA-amino
acids, enzyme-substrate) in the case of different senses, either D–L, or L–D. Alternating sense of
chiral hierarchy of conjugated levels of macromolecular structures in proteins and nucleic acids is
of general biological importance: it determines discreteness of the levels, serves as an instrument
of the folding, provides a structural basis for “preferred collective” (or “macroscopic mechanical”)
degrees of freedom in constructions of macromolecular machines, as well as one of the mechanisms
of block/saltatory development of the evolutionary process. A new principal concept is put forward:
homochirality of primary structures of DNA and proteins determines the amount of entropic
component of the free energy which is used in the processes of folding and molecular rearrangements.

Key words: chirality, nucleic acids, proteins, structural hierarchies, folding, molecular machines

434 ТВЕPДИCЛОВ и дp.

БИОФИЗИКА  том 62  вып. 3  2017



<<
  /ASCII85EncodePages false
  /AllowTransparency false
  /AutoPositionEPSFiles true
  /AutoRotatePages /All
  /Binding /Left
  /CalGrayProfile (Dot Gain 20%)
  /CalRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CalCMYKProfile (U.S. Web Coated \050SWOP\051 v2)
  /sRGBProfile (sRGB IEC61966-2.1)
  /CannotEmbedFontPolicy /Warning
  /CompatibilityLevel 1.5
  /CompressObjects /Tags
  /CompressPages true
  /ConvertImagesToIndexed true
  /PassThroughJPEGImages true
  /CreateJDFFile false
  /CreateJobTicket false
  /DefaultRenderingIntent /Default
  /DetectBlends true
  /ColorConversionStrategy /LeaveColorUnchanged
  /DoThumbnails false
  /EmbedAllFonts true
  /EmbedJobOptions true
  /DSCReportingLevel 0
  /EmitDSCWarnings false
  /EndPage -1
  /ImageMemory 1048576
  /LockDistillerParams false
  /MaxSubsetPct 100
  /Optimize true
  /OPM 1
  /ParseDSCComments true
  /ParseDSCCommentsForDocInfo true
  /PreserveCopyPage true
  /PreserveEPSInfo true
  /PreserveHalftoneInfo false
  /PreserveOPIComments false
  /PreserveOverprintSettings true
  /StartPage 1
  /SubsetFonts true
  /TransferFunctionInfo /Apply
  /UCRandBGInfo /Preserve
  /UsePrologue false
  /ColorSettingsFile ()
  /AlwaysEmbed [ true
  ]
  /NeverEmbed [ true
  ]
  /AntiAliasColorImages false
  /DownsampleColorImages true
  /ColorImageDownsampleType /Bicubic
  /ColorImageResolution 300
  /ColorImageDepth -1
  /ColorImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeColorImages true
  /ColorImageFilter /DCTEncode
  /AutoFilterColorImages true
  /ColorImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /ColorACSImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /ColorImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /JPEG2000ColorACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /JPEG2000ColorImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /AntiAliasGrayImages false
  /DownsampleGrayImages true
  /GrayImageDownsampleType /Bicubic
  /GrayImageResolution 300
  /GrayImageDepth -1
  /GrayImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeGrayImages true
  /GrayImageFilter /DCTEncode
  /AutoFilterGrayImages true
  /GrayImageAutoFilterStrategy /JPEG
  /GrayACSImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /GrayImageDict <<
    /QFactor 0.15
    /HSamples [1 1 1 1] /VSamples [1 1 1 1]
  >>
  /JPEG2000GrayACSImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /JPEG2000GrayImageDict <<
    /TileWidth 256
    /TileHeight 256
    /Quality 30
  >>
  /AntiAliasMonoImages false
  /DownsampleMonoImages true
  /MonoImageDownsampleType /Bicubic
  /MonoImageResolution 1200
  /MonoImageDepth -1
  /MonoImageDownsampleThreshold 1.50000
  /EncodeMonoImages true
  /MonoImageFilter /CCITTFaxEncode
  /MonoImageDict <<
    /K -1
  >>
  /AllowPSXObjects false
  /PDFX1aCheck false
  /PDFX3Check false
  /PDFXCompliantPDFOnly false
  /PDFXNoTrimBoxError true
  /PDFXTrimBoxToMediaBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXSetBleedBoxToMediaBox true
  /PDFXBleedBoxToTrimBoxOffset [
    0.00000
    0.00000
    0.00000
    0.00000
  ]
  /PDFXOutputIntentProfile ()
  /PDFXOutputCondition ()
  /PDFXRegistryName (http://www.color.org)
  /PDFXTrapped /Unknown

  /Description <<
    /FRA <>
    /JPN <FEFF3053306e8a2d5b9a306f30019ad889e350cf5ea6753b50cf3092542b308000200050004400460020658766f830924f5c62103059308b3068304d306b4f7f75283057307e30593002537052376642306e753b8cea3092670059279650306b4fdd306430533068304c3067304d307e305930023053306e8a2d5b9a30674f5c62103057305f00200050004400460020658766f8306f0020004100630072006f0062006100740020304a30883073002000520065006100640065007200200035002e003000204ee5964d30678868793a3067304d307e30593002>
    /DEU <>
    /PTB <>
    /DAN <>
    /NLD <>
    /ESP <>
    /SUO <>
    /ITA <>
    /NOR <>
    /SVE <>
    /ENU <>
  >>
>> setdistillerparams
<<
  /HWResolution [2400 2400]
  /PageSize [612.000 792.000]
>> setpagedevice


